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Dai "sistemi modello" all'essere umano
Studiare le interazioni biologiche per 

prevenire malattie e sviluppare terapie innovative



I "numeri" dell’obesità

• Il 37% degli adulti nel mondo è
sovrappeso o obeso.

• Il 14% dei bambini nel mondo è
sovrappeso o obeso.

• Il numero di individui sovrappeso e
obesi è aumentato del 28% negli
adulti e del 47% nei bambini negli
ultimi 40 anni.

• Obesità e sovrappeso aumentano in
maniera significativa il rischio di
sviluppare diabete, malattie
cardiovascolari e cancro.
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Le cellule del tessuto adiposo

Adipocita (cellula adiposa)

Pre-adipocita (precursore staminale) 
Macrofago (cellula del sistema immunitario)

Normopeso
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Obeso

Adipocita (cellula adiposa)

Pre-adipocita (precursore staminale) 
Macrofago (cellula del sistema immunitario)

Adiponectina

Leptina

Angiotensinogeno

X
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Adipocita maturo

Eccesso calorico

Pre-adipocita

Adipocita ipertrofico

Deficit reclutamento 
e maturazione dei 
pre-adipociti
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Modello cellulare per lo studio dell’obesità
Piastramento

cellule 
mesenchimali 
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MIX di induzione
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Microscopia 
ottica
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Microscopia 
confocale
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Microscopia 
elettronica
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Analisi molecolari per lo studio dell’obesità

AmminoacidiCatena polipeptidica

Trascrizione

Trasporto di 
mRNA

nel citoplasma

Sintesi proteine
(traduzione)

CITOPLASMA
NUCLEO

DNA (geni)

mRNA

Proteine

• I geni sono stringhe di informazione

contenute nel DNA di ciascuna cellula

• La decodifica delle informazioni

avviene mediante la conversione in

RNA messaggero

• Maggiore è la quantità di RNA

messaggero prodotto da un gene

maggiore è la sua "espressione"

• Tecnologie per quantificare i livelli di

"espressione" di uno o più geni

simultaneamente
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…alla MAPPA d’espressione dell’intero genoma mediante sequenziamento massivo (NGS)

Dallo studio di un singolo gene…
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Dallo studio di un singolo gene…alla MAPPA d’espressione dell’intero genoma

DNA

gene 1

gene 2

gene 3

mRNA 1 mRNA 3

mRNA 2
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Dallo studio di un singolo gene…alla MAPPA d’espressione dell’intero genoma

Ecco perché abbiamo bisogno di computer e della matematica!!!
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